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INFORME TECNICO
IDENTIFICACION DE LA VARIANTE DE SARS-CoV-2 B.1.617.2 EN AREQUIPA, PERU

INTRODUCCION

El equipo de trabajo de Vigilancia Genémica del Centro Nacional de Salud Publica del Instituto
Nacional de Salud ha informado el 07 de junio la identificacion de la variante B.1.617.2 (Delta)
en 01 muestra de hisopado nasal y faringeo tomada el 15 de mayo del 2021 de una paciente

procedente de la region Arequipa. Este es el primer hallazgo a nivel nacional de dicha variante.

METODOLOGIA

Para realizar la secuenciacién genémica masiva se uso6 la plataforma COVIDSeq de llluminay el
secuenciador NextSeq 550. El procesamiento de los archivos fastq generados por el
secuenciador fue realizado en el entorno BaseSpace de lllumina utilizando el algoritmo DRAGEN

v05.021, de acuerdo a protocolo.

CARACTERISTICAS DE LA PACIENTE

Se trata de una paciente mujer de 78 afios procedente de Arequipa, con los antecedentes de
asma controlada y litiasis renal. No se mencionan otras comorbilidades. Segun la ficha
epidemiolégica, inicio sintomatologia caracterizada por tos, dolor de garganta, fiebre, escalofrios,
malestar general y cefalea el 14 de mayo del 2021. La muestra fue tomada el 15 de mayo. No se
menciona historia de viajes recientes. Se sefiala que tuvo contacto con familiar con sospecha de

COVID-19, pero no se han proporcionado mas datos acerca de ese caso.

VARIANTE DELTA

La variante B.1.617, surgié en la India a fines del 2020 y se diversifico en 3 sublinajes
genéticamente diferentes (B.1.617.1, B.1.617.2 y B.1.617.3). Sin embargo es el sublinaje
B.1.617.2 denominada “Delta” por la OMS, el asociado a un gran incremento de casos, por lo
tanto, en la actualidad se le considera una variable de preocupacion ).

Se caracteriza genéticamente por presentar 8 mutaciones en la proteina Espiga (S): T19R, T95I,
E156G, L452R, T478K, D614G, P681R y D950N.

En un inicio fue identificada como una variante de interés (VOI) por la Organizacion Mundial de
la Salud (OMS), sin embargo, en mayo del 2021 se reclasifico como una variante de
preocupacion (VOC) debido a la actualizacién de informacion concerniente a su transmisibilidad
y potencial reduccion en la neutralizacion por algunos anticuerpos monoclonales y sueros de
post-vacunados (2.

La variante B.1.617.2 ha sido reportada en mas de 51 palses, incluyendo Brasil, donde se

reportaron los primeros casos en mayo del 2021.
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RECOMENDACIONES

—  Coordinar con el CDC para el estudio del caso y los contactos, de manera que se pueda
realizar el cerco epidemiolégico.

— Realizar el muestreo y secuenciacion genomica a casos relacionados en Arequipa. Para
esto, se recomienda que personal del INS y CDC se trasladen inmediatamente a dicha
regién y coordinen el estudio de la paciente y sus contactos.

—  Solicitar a las regiones vecinas muestras aleatorias para realizar secuenciacion genémica

(Puno, Moguegua, Ica), asimismo, evaluar muestras actuales de Lima.
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